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Arabic abstract 

 
لي  ييت  الك ي  . نجيا مراض الغدد الصماء شيوعا بين النساء في  نين اإأكثر أيعتبر مرض تكييس المبايض من 

. صيو   ينيية للميرضألية عمل المرض ب كل واضح ولكن هناك درانات علي  ناياو وانيث اتبتيو و يود آعن 

شيكا  النيوكليوتييدات المتةيردت التي  نيبت اتبيات ع  تهيا لا اتتعيددنيتة  نحن نهدف ف  هذه الدرانة الي  فحي  

و د . ننة 88و  98ه  بين امرأت تتراوح اعمار 981خ   درانة الحالات وال واهد الحالية، شاركو  . بالمرض

حالة نيليمة  19حالة مصابة بمت زمة تكييس المبايض وفقا لمعايير روتردام، 19: ت  تصني  الم اركات كالتال 

تةاعييل تةييردت بانييت دام تقنييية متيي  عمييل فحيي  تعييدد اشييكا  النيوكليوتيييدات ال. ميين المييرض ولييديها دورت منت ميية

 rs4784165و  (THADA) جين   في   rs13429458 :لكيل مين غميا المتسلسل اللح   وكاشي  تا البوليميريز

 في  rs705702و  (YAP1) جين   في    rs1894116و ( FSHR) في   يينrs2268361 و( TOX3)في   يين 

 rs13429458تيي  اتبييات و ييود ع  يية مباشييرت بييين (. HMGA2)فيي   ييين  rs2272046 و (RAB5B) ييين 

ميث عيرض   rs13429458وايضا ت  اتبات ع  ية بيين (. 03088=  يمة الاحتمالية )بايض ومت زمة تكييس الم

 rs2268361 اضيافة الي  كليا، ا هير(. 03089=  يمية الاحتماليية )فير  الانيدرو ين في  مجموعية المرضي  
 بيين المرضي  AMH النقاية الةاصيلة لهرميو  ال صيوبةالتراكييز الا يل مين ع  ة مث مجموعة الكنتيرو  عنيد 

 و rs13429458 ايضيييا تييي  اتبيييات ع  ييية . (03090=  يمييية الاحتماليييية )ميييل /نييي  8391وهييي   والكنتيييرو 

rs4784165  ييي  )ميث مجموعيية المرضي  الييذين يعييانو  مين اضييرابات اليدورت ال ييهرية مييث تكيسسيات المبيييض 

مث المرض  المصابين بعرض  rs2272046بينما ت  اتبات ع  ة ( عل  التوال  030.8و  03001= الاحتمالية 

نسيتنت  مين الدرانية ا  هرميو  (. 03098=  يمة الاحتمالية )فر  الاندرو ينية مث اضارابات الدورت ال هرية 

 rs13429458 ع  يةاتبيات بالاضيافة الي  ا  . مين الاختبيارات الواعيدت لت ي ي  الميرض AMH ال صيوبة 

 ييير اليي  و ييود ارتبا ييات  ينييية مت ييابهة فيي  المجتمعييات بييين النسيياء السييعوديات ت ومت زميية تكييييس المبييايض
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Abstract 

 
Polycystic ovarian syndrome (PCOS) is the most common endocrine disease among 

premenopausal women. The pathogeny of PCOS is still not completely understood, 

but its genetic origin had been approved through genome wide association studies 

(GWAS). We aim in this project to determine the variation of six single nucleotide 

polymorphisms (SNPs) that were previously reported to be associated to PCOS 

among the Saudi population and investigate their association with PCOS and its 

symptoms. In this case-control study premenopausal women aged between 18-38 

years were diagnosed with PCOS according to Rotterdam criteria (n = 95) between 

2016-2018. Normal ovulatory females were used as controls (n = 94). Genotyping 

was performed by real-time polymerase chain reaction using TaqMan genotyping for 

rs13429458 in thyroid adenoma associated (THADA) gene, rs4784165 in TOX 

transcriptional coactivator of the p300/CBP-mediated transcription complex gene, 

rs2268361 in follicle stimulating hormone receptor (FSHR) gene, rs1894116 in yes 

associated protein 1 gene, rs705702 in ras related protein 5B gene and rs2272046 in 

high mobility group AT-hook 2 gene. We detected direct association of rs13429458 

variant in THADA with PCOS (p = 0.033). Additionally, rs13429458 showed a 

significant association with hyperandrogenism (HA) phenotype in PCOS women (p = 

0.031). We revealed a significant association between anti-mullerian hormone (AMH) 

at levels less than cutoff level (3.19 ng/ml) and rs2268361 variant in FSHR in the 

control group (p = 0.016). Furthermore, rs13429458 and rs4784165 SNPs showed a 

significant association with oligo/amenorrhea (OA) + polycystic ovarian morphology 

subgroup (p = 0.009, p = 0.028 respectively) while rs2272046 showed a significant 

association with HA+OA subgroup (p = 0.043). In conclusion, serum AMH is a 

promising prognostic and diagnostic marker of the ovarian dysfunction in PCOS 

patients. The association between rs13429458 and PCOS among Saudi female 

indicates a common genetic risk profile for PCOS across different populations. 

 


